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OSSZEFOGLALAS

A befejési nap modellt egyre szélesebb kiorben alkalmazzdak a
tejhasznositasu  szarvasmarhdk — tenyészérték-becslésében. A
modszer eldnye a teljes laktaciés modellel szemben, hogy a
vizsgalatok soran olyan tényezdket, mint példaul az egyedeket a
laktdcié  kiilonbozé  szakaszaiban ért  kornyezeti  hatdsok, is
szamitasba lehet venni, amelyeket a 305 napos modszer esetén
csak nehezen lehetne modellezni. A befejési nap modell emiatt
pontosabb, mint a korabban alkalmazott modellek. A modszer
legfobb hatranya a nagy szamitasi igény, ami a szamitdastechnika
fejlodésével egyre kdnnyebben kezelhetd.

Ezen cikk targya a magyarorszagi holstein-friz szarvasmarhadk
befejési adatainak vizsgalata fix regresszios befejési nap modellel.
A tej-, tejzsir- és tejfehérje-mennyiségekre, valamint a szomatikus
sejtszamra vonatkozoan 0,26, 0,2, 0,24 és 0,06 6roklédhetdségi
értékeket kaptunk.

Kulcsszavak: befejési nap modell, oroklédhetéségi érték,
Wilmink-fiiggvény

SUMMARY

Recently, test day models (TDM) began to be increasingly
used for the genetic evaluation of dairy cattle. The main advantage
of the TDM compared with the 305 days lactation yield models is
that more effects can be used in the evaluation. Therefore, the
TDM is more accurate than the lactation models. The main
disadvantage is the increased computational requirement, but this
can be offset by improvements in computer capabilities.

The topic of this paper is the use of a fix regression test day
model to estimate the inheritabilities of test day data from
Hungarian Holstein-Friesian dairy cattle. The inheritability was
0.26 for milk production, 0.2 for fat production, 0.24 for protein
production and 0.06 for the somatic cell count.
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BEVEZETES

A tejel6 szarvasmarhak tenyészérték-becslésében
az utdbbi id6ben a teljes laktacidos modellel szemben
a kutatok egyre nagyobb figyelmet forditanak a
befejési nap modellre (BNM). Ennek oka, hogy a
befejésekbdl szarmazd adatok vizsgalata pontosabb
becslést eredményez.

A BNM-k alkalmazasaval figyelembe veheték az
egyedeket a laktacid kiilonbozé szakaszaiban ért
kornyezeti hatasok. Tovabbi elénylik, hogy a teljes és
részleges laktaciora vonatkoztatva is szamithato
tenyészérték, és a részlaktaciok kozotti korrelacio is.
Annak kovetkezményeként, hogy a laktacido egyes
szakaszait részleteiben is vizsgalhatjuk, lehetdség
nyilik a perzisztencia szamitasara is.

A nagymennyiségii befejési adat, és igy a BNM
alkalmazasa hatranyokkal is jar, hiszen nehezen
kezelhetd, jelentésen novekedik a sziikséges
szamolasi kapacitds. Hatranyként emlithetd még,
hogy egyes orszagokban a korabbi befejési adatokat
nem archivaltak, s csak laktacidés adatok allnak
rendelkezésre, emiatt az egyedek tenyészértékét csak
ivadékaik alapjan lehet becsiilni (Jensen, 2001; Szyda
és Liu, 1999).

A modszer napjainkban egyre elterjedtebb, az
Interbull tagorszagok koziil Esztorszagban egy
tulajdonsagra  tobblaktaciés  fix  regresszios,
Csehorszagban, Hollandidban és Németorszagban
egy tulajdonsagra tobblaktaciés random regresszios,
mig Belgiumban, Olaszorszagban ¢és Finnorszagban
tobb tulajdonsagra tobblaktaciés random regresszids
modellt alkalmaznak (Interbull, 2005).

Debreceni Egyetemen az Orszagos
Mez6gazdasagi Mindsitd Intézettel (OMMI) és a
Holstein-friz Tenyésztok Egyesiiletével (HFTE)
egylittmiikddve dolgozunk a magyarorszagi BNM
kialakitasan.

ANYAG ES MODSZER

A vizsgalat alapjaul az 1999 és 2005 kozott ellett
magyarorszagi holstein-friz tehenek befejési adatai
szolgalnak, amelyek az OMMI ¢és a HFTE egyesitett
adatbazisabol szarmaznak. A vizsgalat soran azon
elsd, masodik és harmadik laktacids egyedek tej-,
tejzsir- és tejfehérje-mennyiségi, valamint
szomatikus sejtszam adatait vettilkk figyelembe,
amelyek legaldbb 75%-os holstein-friz génhanyaddal
rendelkeznek, els6 elléskori életkoruk legalabb 21
honap. Minden egyednél csak a laktacio 5. és 305.
napja kozotti adatokat hasznaltuk, Ggy, hogy az adott
laktacio soran a legelsé befejés a laktacio S1. napja
elétt volt, az utolso legalabb a 260. napon.
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fgy a vizsgalatban 181294 elsd, 99178 masodik és
59823 harmadik laktacids tehén Osszesen tobb mint
3,2 milli6 adata szerepelt.

A jelenlegi hazai lakticiés modellben a hidnyzd
befejési adatokat Wilmink-fliggvényt hasznalva
potoljak (Tenyészbika teljesitmény Osszesitd, 2006),
ezért az elemzés soran is ezt a fliggvényt hasznaltuk a
laktacios gorbék modellezésére. A modell képlettel a
kovetkezd modon irhato fel:

Yijkim = hid, + Z IB]jnxklmn +ay + pey ey,
n

ahol
Yijm ~ amért befejesi adat,
htd a laktacioban eltoltott napoktol (DIM)
i fiiggetlen fix hatds,
ﬂljn fix regresszios egyiitthato,
a Wilmink-fiiggvény n. tagja a DIM
Lt fiiggvényében,
a, véletlen additiv genetikai hatas,
pey véletlen allando kornyezeti hatés,
Citim véletlen hiba.

A Wilmink-fiiggvény pedig a kdvetkez6 modon
adhaté meg:

S@) =B+ Byt + ﬂ3e_0'05’

ahol ¢ a laktacidban eltdltott napok szamat jeloli.

A kezelési csoportok kialakitasanal figyelembe
vettiik, hogy az egyes egyedek melyik évben, milyen
hénapban ¢és korban ellettek, melyik tenyészetben
termelnek, hanyadik laktacioban vannak, milyen
hossz az aktualis és az el6z0 szervizperidodusuk,
milyen holstein-friz génhanyaddal rendelkeznek. Az
ellési kor szerint hat csoportot alakitottunk ki: elsé
laktacioban kiilon csoportba soroltuk a 27 hdnapos
kor el6tt és az utan, masodik laktacidban a 40
honapos kor el6tt és az utan, mig harmadik
laktacioban az 54 honapos kor el6tt és az utan ellett
egyedeket.

A szervizperiodus €s el6zd szervizperiodus hossza
szerint 6t csoportot alakitottunk ki: 21 és 42 nap, 43
és 63, 64 és 84 nap, 85 €és 105 nap kozotti, valamint a
105 napnal hosszabb. A genotipus szerinti
csoportositas a konstrukcios kodok alapjan tortént.

A fix hatasokat SAS 9.1 (SAS 9.1 User’s Manual,
2002), a variancia komponenseket pedig PEST
(PEST User’s Manual, 1990) és VCE-5 (VCE-5
User’s Guide, 2003) szoftverek segitségével
becstiltiik.

EREDMENYEK ES ERTEKELES

Az 1. abran megfigyelheté a Wilmink-fliggvény
illeszkedése a mért befejési adatok naponkénti
atlagaira. A napi tejmennyiség adatokra a klasszikus
laktacios gorbe alakja jellemzd. Ebben az esetben a
gorbe alakja Wilmink-fiiggvénnyel jol kozelithets. A
tejzsir mennyiségek linearisan csékkend tendenciat
mutatnak. A tejfehérje mennyiségek alakuldsa kis
sejtszam értékek a laktdcid csucsaig csokkennek,
majd onnan a laktacido végéig emelkednek. A
tulajdonsagok h*- és illeszkedési statisztikai értékei —
h%; = 0,26 (AG Log likelihood = 375060,7), h’,, =
0,20 (AG Log likelihood = 678269,8), h’¢pec = 0,24
(AG Log likelihood = 514829,9), h’,omsi. = 0,06
(AG Log likelihood = 1019035,3) — az irodalmi
adatoknak megfeleléen alakulnak (Tenyészbika
teljesitmény 0Osszesitd, 2006; Koivula és mtsai,
2004).

Hazéankban elészor dolgoztunk ki fix regresszios
befejési nap modellt. Ezen cikk eredményei
megmutattak, hogy a Wilmink-fiiggvény
alkalmazhat6 a magyar befejési adatokra.

A késObbi vizsgalataink soran szeretnénk
megvizsgalni mas modelleket — tobbek kdzott olyan
modelleket, amelyekben a laktacios gorbéket Ali-
Schaeffer-fiiggvénnyel, vagy Legendre-polinomokkal
kozelitjiik, valamint random regresszidos modelleket
—, és azokat 0sszehasonlitani az ebben a cikkben leirt
modellel, valamint egymassal is.
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1. abra: Az egyes befejési napokra mért atlagos tej-(a), tejzsir-(b), tejfehérje-(c) és szomatikus sejtszam(d) mennyiségek a DIM
fiiggvényében és a rajuk illesztett Wilmink-fiiggvények
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Figure 1: The daily averaged milk (a), fat (b), protein (c) and somatic cell count (c) test day records and their approximations with
Wilmink-function

daily averaged TD records(1), Wilmink-approximation(2)
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